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Introdugao

Até recentemente, a identificagdo microbiana dependia principalmente
de técnicas fenotipicas convencionais e sequenciamento genético. O desenvolvimento
da Espectrometria de Massas MALDI-TOF (MALDI-TOF MS) revolucionou a rotina
identificagdo de microrganismos em laboratérios de microbiologia clinica. Bastonetes
Gram-positivos, incluindo alguns Corynebacterium spp., vem sendo negligenciados e
soma-se a isso o fato de ndo serem tdo facilmente identificados por testes
bioquimicos convencionais na maioria dos laboratérios, porém o emprego da MALDI-

TOF MS tem modificado o cendrio (Araujo, 2019; Araujo 2021; Croxatto 2012).

Objetivos

Avaliar a performance da MALDI-TOF MS, pelo aparelho VITEK°MS na
identificagdo dos Bastonetes Gram-positivos (BGP) em comparagdo com os Bastonetes

Gram-negativos (BGN).

Metodologia

Para os BGN, foram utilizadas 63 amostras submetidas a identificacdo
por testes bioquimicos pelos cartdes VITEK®Il Compact e pelo meio Rugai Modificado.
Para os BGP, foram empregadas 50 amostras com identificacdes a partir do

sequenciamento do genoma completo na plataforma lllumina HiSeq 2500.

Resultados

Nos BGN a concordancia foi de 90,8%, sendo que 06 amostras ndo
foram identificadas pelo VITEK®Il Compact. Todas as amostras foram identificadas pelo
equipamento VITEK’MS, com exce¢do de 02 de Shigella spp., incorretamente
determinadas como Escherichia coli, limitagdo ja observada em estudos prévios. Para
os BGP, a concordancia foi de 84%; 07 amostras foram equivocadamente
identificadas, 01 ndo houve identificagdio e em 04 amostras o sequenciamento
gendmico permitiu a identificagdo de uma espécie recém descrita, sugerindo que uma

atualizagdo periddica do banco de dados do aparelho pode conferir melhor acurécia.
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Tabela 1: Relagdo de amostras de Batonetes Gram-negativos identificadas pelo VITEK*MS.

Grafico 1: Concordancia nas identificagdes de Bastonetes Gram-negativos.
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Corynebacterium striatum 27
Corynebacterium amycolatum 3
Corynebacterium diphtheriae 5
Corynebacterium mastitidis 1
Corynebacterium stationis 1
Corynebacterium ulcerans 2
Corynebacterium simulans 1
Corynebacterium aurimucosum 1
Corynebacterium glucuronolyticum 1
Amostras sem correspondéncia 8
Total [ 50

Tabela 2: Relagdo de amostras de Batonetes Gram-positivos identificadas pelo

VITEK"MS.

Grafico 2: Concordancia nas identificagdes de Bastonetes Gram-positivos.

Conclusdo

A utilizagdo da MALDI-TOF MS nos laboratérios clinicos possibilita a

identificagdo rotineira de espécies bacterianas que antes dificilmente

ocorreriam pelos métodos convencionais, melhorando ndo somente a

qualidade dos diagndsticos como possibilitando que infecgBes antes

negligenciadas ndo mais o sejam. Apesar de ser uma técnica inovadora e com
6tima performance, ainda é necessdria a expertise dos usudrios com avaliagGes

mais aprofundadas.
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